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RESUMO

O algodao ¢ uma cultura de grande importancia socioecondmica, sendo as espécies
Gossypium hirsutum e a Gossypium barbadense as mais exploradas por possuirem boa
produtividade e alta qualidade de fibra. O algodao colorido tem ganhado relevancia ao longo
dos anos principalmente por possuir diversas vantagens, dentre elas: evita o tingimento de
tecidos, € mais caro que o algodao de fibra branca, representa uma otima alternativa para o
agricultor familiar, dentre outros fatores. O objetivo deste trabalho, foi avaliar a correlagao
genética em genotipos de algoddo de fibra colorida e realizar a andlise de trilha complementar.
O experimento foi conduzido na fazenda Capim Branco, cujo as coordenadas geograficas sao
latitude 18°52'54.2" S, longitude 48°20'32.8" W, com altitude de 805 metros, inserida em uma
regido de clima temperado com temperatura maxima de 28°C e minima de 22°C em Uberlandia-
MG. O delineamento utilizado foi de blocos casualizados, com trés repeticdes. Foram utilizados
ao todo 7 gendtipos, dentre eles 5 cultivares comerciais da Embrapa: BRS Topazio, BRS
Rubi, BRS Verde, BRS Safira e BRS Jade e 2 genotipos provenientes do PROMALG,
sendo eles: UFUJP-17 e UFUJP-16. Estimou-se os coeficientes de correlagdo fenotipica
entre as caracteristicas: altura, altura de inser¢do do primeiro ramo reprodutivo, ramos
vegetativos, ramos reprodutivos, area foliar, botdes, flores, magas, peso da pluma, peso de
30 capulhos, peso do carogo, peso da pluma e peso do algoddao em carogo (produtividade).
Apenas o caroco apresentou uma correlagdo relevante (0,529) com a produtividade. O
carogo foi o caractere que apresentou maior efeito direto sobre o total (algodao em carogo), os
efeitos indiretos foram o positivo caroco x pluma (0,044) e indireto negativo caro¢o x maca
(0,005), ambos apresentam magnitude muito baixa. A pluma apresentou efeito direto negativo

sobre a produtividade (0,090), mas a magnitude ¢ muito baixa e nao € consideravel.

PALAVRAS-CHAVE: Melhoramento genético, Correlagao, Gossypium.



1. INTRODUCAO

A cultura do algodoeiro possui grande importancia econdOmica no Brasil atualmente, uma
vez que ¢ esperado um aumento de 10,2% na éarea plantada da cultura totalizando 1,51 milhado
de hectares cultivados (CONAB, 2021). Segundo a CONAB (2021), a producao da pluma tende
ser de 2,67 milhdes de tonelada, volume proximo a safra 2018/19.

De acordo com a CONAB (2021), o algoddo em pluma em relagcdo ao mercado externo
segue em cenario positivo, uma vez que o levantamento da Companhia manteve o volume
previsto de 2,1 milhdes de toneladas para a exportacao da fibra de algoddo na safra 2020/21.
Além de ser a fibra natural mais utilizada pelo homem, a semente € rica em 6leo e o bagaco
pode ser aproveitado para a alimentagdo animal (CARVALHO, 1996).

O algodoeiro ¢ uma planta dicotiledonea hirsuta ou glabra, anual ou perene, herbacea,
arbustiva ou arborea, pertencente a familia Malvaceae, género Gossypium (TROPICOS, 2013).
De todas as espécies desse género, apenas quatro sdo exploradas comercialmente, sendo mais
de 90% da produgio mundial de fibras oriunda da espécie G. hirsutum (BELTRAO, 1999).

O linter e a fibra dos algoddes tetraploides apresentam cores que vao do branco a varias
tonalidades de verde e marrom (HARLAND, 1935; KOHEL, 1985; WARE, 1932). No passado,
os algoddes de fibra colorida foram considerados indesejaveis por serem considerados
contaminantes da fibra branca (FREIRE, 2007). No entanto, atualmente surgem no mercado
como uma op¢ao de renda e diversificagdo para agricultura familiar, uma vez que sdo mais
caros em relacao aos algoddes de fibra branca. Além disso, o fato de ser naturalmente colorido,
evita a polui¢do ambiental, uma vez que o tingimento ndo ¢ necessario (GUARATINI;
ZANONI, 2000).

Os trabalhos de melhoramento realizados no mundo, desde a metade do século 20, ao
produzirem cultivares superiores e adaptadas ressaltaram a diferenga entre caracteres de
importancia econdmica dos dois tipos de algodao, assim foi observado que a qualidade de fibra
do algodao colorido ¢ inferior ao do branco (CARVALHO et al., 2011). Contudo, torna-se
necessario o auxilio do melhoramento genético visto que € uma forma rapida e econdmica de
se obter cultivares superiores, possibilitando resultados que podem ser transmitidos para as
proximas geragdes (ENTRINGER et al., 2014).

No melhoramento, ¢ importante avaliar varios caracteres ao mesmo tempo para
potencializar o tempo e recursos. Assim, conhecer a relagdo entre os caracteres avaliados € um
meio de selecionar uma entre varias caracteristicas, principalmente, se esta for de dificil

avaliagdo ou baixa herdabilidade (AZEVEDO et al., 2016).



A correlagao fenotipica, genotipica e ambiental € muito Util, pois possibilita ao melhorista
identificar e quantificar o grau de associacdo entre as caracteristicas, no entanto as correlagdes
genéticas sdo de maior interesse, uma vez que sdo herdaveis e podem ser manipuladas no
melhoramento, diferentemente das fenotipicas que sofrem influéncia do ambiente (AZEVEDO
et al., 2016).

Sobretudo, a correlagdo estimada pode ndo ser representativa, visto que uma alta correlagao
pode ser resultado da interferéncia indireta de uma outra caracteristica. Desse modo, ¢
necessario medir a influéncia de efeitos diretos e indiretos de outros caracteres, necessitando de
uma analise complementar para determinar estas influéncias (TOEBE; CARGNELUTTI
FILHO, 2013).

A determinacdo desses efeitos de outros caracteres sobre uma caracteristica principal, sdo
possiveis via analise de trilha (WRIGTH 1921). Para isso, ¢ utilizado uma equag¢ado de regressao
expressa em diagramas de trilha (CRUZ, REGAZZI, CARNEIRO, 2014).

O objetivo deste trabalho foi avaliar a correlagdo genética em genétipos de algodao de fibra

colorida e realizar a andlise de trilha complementar.



2. REFERENCIAL TEORICO

2.1 Algodao

O algodoeiro (Gossypium hirsutum), ¢ uma espécie do género Gossypium, da familia
Malvaceae que possui grande importancia socioecondmica mundial. Existem 52 espécies
pertencentes a esse género, sendo quatro de maior importancia economica: G. hirsutum L., G.
barbadense L., G. herbaceum L. e G. arboreum L. (GADELHA, 2014).

As plantas desse género, apresentam como caracteristicas gerais: porte subarbustivo e de
crescimento indeterminado, geralmente possuem gossypol, substancia produzida por uma
glandula denominada toxica a insetos e animais nao ruminantes. As sementes sao cobertas por
diferentes tipos de células diferenciadas que constituem nao sé fibras curtas ou linter, como
também fibras longas e fidveis, as quais proporcionam a essa cultura, elevado valor comercial.
Quanto ao sistema reprodutivo, a planta ¢ considerada do tipo intermediaria, visto que na
auséncia de polinizadores pode realizar a autofecundacdo, e na presenca pode atingir elevados
indices de fecundagdo cruzada. O ciclo varia de 160 a 180 dias para as condigdes do Brasil,
podendo ser influenciada pela precocidade da cultivar (PENNA, 1982).

As espécies Gossypium hirsutum e o Gossypium barbadense sdo as mais exploradas por
possuirem boa produtividade e alta qualidade de fibra (GRID-PAPP, 1965; BELTRAO, 1999).

As caracteristicas tecnologicas das fibras sdo determinadas por fatores genéticos, porém sao
influenciadas por pragas, solo, doencas, dentre outros, dos quais o déficit hidrico, temperatura
e luminosidade, sdo os fatores que mais interferem na constitui¢ao da fibra. Além disso, pragas
como acaros, lagartas, percevejos também depreciam a qualidade final da fibra (SANTANA et

al., 1995; SANTANA, 2002; BOREM; FREIRE, 2014).

2.2 Melhoramento genético no algodoeiro

O melhoramento genético do algodoeiro foi iniciado no Brasil em 1921, quando foi
reativado o Servigo Federal do Algodao, no Ministério da Agricultura, com os objetivos de dar
assisténcia técnica aos agricultores, incentivar melhoramento das variedades, além de realizar
estudos referentes a pragas e doengas na cultura (VIDAL NETO et al., 2013).

O objetivo principal dos programas de melhoramento ¢ selecionar caracteristicas e
estabelecer padrdes que atendam as demandas do mercado e precisam estar bem definidos. No
geral, alguns objetivos sdo comuns a todos os programas de melhoramento embora alguns
possam mudar de acordo com a espécie e propdsito, como: aumento na produtividade,

adaptacdo ambiental, aumento da qualidade de fibra e do produto e resisténcia a pragas e



doencas (VIDAL NETO et al., 2013).

Segundo Freire et al. (2008), os programas de melhoramento do Brasil, assim como os de
outros paises, visam o aumento de produtividade e do rendimento de fibra, e a obtencdo de
fibras mais finas, resistentes e uniformes. No entanto, no Brasil ainda existem alguns padrdes
minimos estabelecidos em relagao a esses caracteres como: precocidade do ciclo entre 110 e
140 dias, rendimento de fibra superior a 40%, finura da fibra com indice micronaire entre 3,6 e
4,2, resisténcia maior que 28 gf tex’!, e uniformidade de comprimento maior que 84%.

Nos programas de melhoramento de algodao, em sua maioria, utiliza-se o método bulk,
utilizado para melhoramento de grandes populacdes objetivando a sele¢dao natural; o método
genealdgico, para controle parental; ou retrocruzamento, para incorporacao de genes
especificos em pouca quantidade (BOREM, 2005). Os outros métodos como: selegiio massal,
selecdo genealdgica, sele¢do pedigree-massal, selecdo recorrente, hibridacdo, retrocruzamento

e uso de vigor hibrido, também sdo muito utilizados (BOREM, 2014).

2.2.1 Correlacio genética

No melhoramento genético, o estudo da correlagdo entre caracteristica consiste na
possibilidade de avaliar o quanto a alteragdo em um caractere pode afetar os outros, bem como
se a selecdo ¢ dificultada bela baixa herdabilidade ou por problemas de mensuracdo e
identificacdo visto que esse tipo de conhecimento ¢ importante em diversas etapas dos
programas de melhoramento (CRUZ et al., 2004).

Esse tipo de informagdo ¢ valioso, pois a maioria dos programas leva em consideracao
muitas caracteristicas simultaneamente, assim o entendimento da associagao genética entre elas
contribui para a escolha dos métodos de selecdo mais apropriados para potencializar o ganho
genético por geracdo (SANTOS; VENCOVSKY, 1986).

Quando duas caracteristicas possuem correlacdo positiva significa que ¢ possivel obter
ganhos indiretamente em uma ao selecionar outra. As correlagdes possuem coeficientes
adimensionais que variam de 1 a -1, sendo que o valor zero ressalta a falta de relacdo linear
entre duas varidveis e ndo a auséncia de correlacdo. Além do mais, valores negativos significam
que as caracteristicas sdo inversamente correlacionadas e, quando positivos correlacionam no
mesmo sentido. O extremo seria 1 e -1, valores proximos a eles significam forte associagao

(CARDOSO, 2018).



2.2.2 Analise de trilha

Como abordado no tdépico anterior, as andlises de correlagdo entre caracteristicas
produtivas e componentes de producdo sdo essenciais na determinac¢do dos métodos de selecdo,
porém a magnitude e o valor das correlagdes ndo sao suficientes para elucidar as interagdes
entre as variaveis estudadas, uma vez que pode ndo haver relagdo real de causa e efeito. Assim,
um valor de coeficiente de correlacdo pode ser resultado do efeito de outras variaveis, sem
mostrar a real relevancia dos efeitos diretos e indiretos desses fatores (CRUZ et al., 2004).

Dessa maneira, com o propoésito de reduzir tais problemas foi proposto por Wright
(1921), a analise de trilha. Essa metodologia consiste no desdobramento das correlagdes
estimadas em efeitos diretos e indiretos de caracteres sobre uma variavel. Desse modo, o
sucesso desse método pode ser associado ndo s6 a formulacdo do relacionamento causa-efeito
(SCHUSTER,1996), como também a experiéncia do pesquisador em desdobrar as correlacdes
para caracteres de maior importancia agronomica (CRUZ et al., 2004).

Juntamente com a andlise de trilha, é recomendado realizar o diagnostico da
multicolinearidade, com o objetivo de eliminar possiveis erros quanto a representatividade dos
resultados e realidade das correlagcdes (SALLA et al., 2015). Para isso, existe dois métodos, o
primeiro consiste em classificar e ranquear as caracteristicas que mais contribuem para a
colinearidade, estas podem ser do tipo fraca, moderada a forte ou severa (MONTGOMERY E
PECK, 1981). J4 o segundo, utiliza-se a regressao em crista em situagdes onde ndo se deseja
eliminar uma variavel importante, assim utiliza-se um valor minimo da constante k com o
objetivo de estabilizar as variaveis inseridas na trilha e conservar o fator de inflacdo da variancia

(VIF) menor que 10 (SALLA et al., 2015).



3. MATERIAL E METODOS

O presente trabalho foi executado em condi¢des de campo, na Fazenda Capim Branco,
pertencente a Universidade Federal de Uberlandia, localizada no municipio de Uberlandia,
Minas Gerais, cujo as coordenadas geograficas sao latitude 18°52'54.2" S, longitude
48°20'32.8" W, com altitude de 805 metros.

Previamente a instalacdo do experimento, foi requerida uma analise de solo da area pra o
laboratério de analises quimicas e fisicas do solo, para fins de recomendacao de calagem e
adubagao. Além disso, foi feito o preparo de solo convencional utilizando grade niveladora
¢ aracao.

O tratamento de sementes foi realizado com o fungicida de nome comercial Vitavax®
na dose de 500ml para 100kg de sementes e inseticida Sombrero® na dose de 600ml para
100kg de sementes.

O delineamento experimental utilizado foi de blocos casualizados (DBC) com trés
repeticoes, sendo as parcelas experimentais compostas 3 por fileiras de 3 metros de
comprimento, com 4 metros de largura e espacadas em 1 metro, assim a area 1util ¢
representada por uma fileira central de cada parcela com 2 metros de comprimento ao
excluir as plantas na extremidade das fileiras, cerca de 0,5 m de cada extremidade.

Foram utilizados ao todo 7 genoétipos, dentre eles, 5 cultivares comerciais da
EMBRAPA: BRS Topazio, BRS Rubi, BRS Verde, BRS Safira e BRS Jade e 2 geno6tipos
provenientes do PROMALG, sendo eles: UFUJP-17 E UFUJP-16.

O manejo de plantas daninhas foi realizado com a utilizagao de herbicidas na pré e pds
emergéncia além da capina manual. Ao longo do ciclo da cultura foi feito monitoramento
de pragas e doengas aliados a aplicacdes de inseticidas e acaricidas recomendados para a
cultura. Nesse experimento, os principais problemas enfrentados foi a infestagdo de acaro
rajado (Tetranychus urticae), o bicudo do algodoeiro (Anthonomus grandis) e algumas
espécies de lagarta. Além disso, foi feito o uso de regulador de crescimento de nome
comercial Pix (Cloreto de mepiquat) na dose de 0,1 litros por hectare.

Outras avaliagdes também foram realizadas, como: Altura total e altura até o 1° ramo
reprodutivo; area foliar; ramos vegetativos e ramos reprodutivos; e nimero de flores, frutos
€ magcas.

No final, colheu-se a area util de cada parcela e posteriormente pesou para calcular a
produtividade de algoddo em carogo, carogo e pluma. Também foi colhido 30 capulhos da

area util para calcular a média de peso dos 30 capulhos. As amostras foram acondicionadas
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em sacos identificados e o material foi beneficiado no laboratério da Fazenda Capim
Branco.

Realizou-se a analise de variancia (Teste F) e teste de Scott Knott (5% de significancia).
As estimativas de correlagdes fenotipicas (rf) entre os caracteres foi realizada a 1 e 5% de
probabilidade pelo teste t com n-2 graus de liberdade, em que n corresponde ao numero de
genotipos avaliados. Foram estimadas as correlagdes fenotipicas e genotipicas para as

caracteristicas pelas seguintes expressoes:

r. = PMTxy
/' /QMRxQMRy

Em que:
Rf= Correlagao fenotipica
PMT= Produtos médios associados aos tratamentos

QMR= Quadrado médio do residuo

Todas as analises estatisticas foram realizadas pelo Programa Genes (CRUZ, 2016).
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4. RESULTADOS E DISCUSSAO

O resultado da andlise de variancia, ndo foi significativo para nenhuma das
caracteristicas avaliadas das cinco variedades do algodoeiro de fibra colorida comercial e duas
variedades do Programa de Melhoramento Genético do Algodoeiro (PROMALG), a tabela
abaixo ilustra a auséncia de variabilidade genética para as seguintes caracteristicas: Altura,
altura de insercdo do 1° ramo reprodutivo, ramo vegetativo, ramo reprodutivo e area foliar

(Tabela 1).

Tabela 1- Resumo da analise de variancia; em blocos ao acaso; de caracteristicas avaliadas em
2020; em experimento conduzido na safra 2019/20.

Quadrados Médios
FV GL Altura Altura 1° R. Veg R. Rep Area F
Blocos 2 108,62 20,75 46,44 7,93 0,84
Tratamentos 6 80,73 ns 34,74 ns 2,56 ns 5,31 ns 3,56 ns
Residuo 12 150,58 33,66 2,98 3,22 2,59
Média 102,95 29,26 4.73 9,07 13,30
CV (%) 11,92 19,83 36,45 19,79 12,11

** ¢ * significativos a 1 e 5% de probabilidade; respectivamente; pelo teste F; NS= Nao significativo; FV= Fontes
de variacdo; GL= Grau de liberdade; Altura = Altura da planta; Altura 1°= Altura de insercao do 1° ramo
reprodutivo; R. Veg= Numero de ramos vegetativos; R. Rep= Nameros de ramos reprodutivos; Area F= Area
foliar; CV= Coeficiente de variagdo.

Na tabela 2, o resultado da analise de variancia, ndo foi significativo para nenhuma das
caracteristicas avaliadas das cinco variedades do algodoeiro de fibra colorida comercial e duas
variedades do Programa de Melhoramento Genético do Algodoeiro (PROMALG) exceto na
avaliacdo de 30 capulhos no qual mostrou-se significativo a 5%. A tabela abaixo ilustra a

auséncia de variabilidade genética para as seguintes caracteristicas: Botdes, Flores e Magas.

Tabela 2- Resumo da analise de variancia; em blocos ao acaso; de caracteristicas avaliadas em
2020; em experimento conduzido na safra 2019/20.

Quadrados Médios
FV GL Botoes Flores Macas 30c
Blocos 2 4,10 0,23 1,78 0,00
Tratamentos 6 22,38 ns 0,09ns 0,53 ns 0,0011*
Residuo 12 23,23 0,27 1,48 0,0003
Média 18,54 1,57 3,53 0,18
CV (%) 26,00 32,97 34,49 9,63

** ¢ * significativos a 1 e 5% de probabilidade; respectivamente; pelo teste F; NS= Nao significativo; FV= Fontes
de variagdo; GL= Grau de liberdade; Botdes = Numero de botdes; Flores= Numero de flores; Mac¢as= Numeros
de magas; 30c= 30 capulhos; CV= Coeficiente de variagao.
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Na tabela 3, o resultado da analise de variancia nao foi significativo para nenhuma das
caracteristicas avaliadas das cinco variedades do algodoeiro de fibra colorida comercial e duas
variedades do Programa de Melhoramento Genético do Algodoeiro (PROMALG), a tabela
abaixo ilustra a auséncia de variabilidade genética para Produtividade total (pluma e caroco),

Carogo ¢ Pluma.

Tabela 3- Resumo da analise de variancia; em blocos ao acaso; de caracteristicas avaliadas em
2020; em experimento conduzido na safra 2019/20.

Quadrados Médios
FV GL Total Caroco Pluma
Blocos 2 0,0062 0,0052 0,0085
Tratamentos 6 0,0097 ns 0,0066 ns 0,0073 ns
Residuo 12 0,0108 0,0087 0,0107
Média 0,39 0,26 0,14
CV (%) 26,72 35,36 75,82

** ¢ * significativos a 1 e 5% de probabilidade; respectivamente; pelo teste F; NS= Nao significativo; FV= Fontes
de varia¢do; GL= Grau de liberdade; Total = Peso pluma e carogo; Carogo= Peso caroco; Pluma= Peso pluma;
CV= Coeficiente de variagdo.

Na Tabela 4, verifica-se as estimativas das correlagdes fenotipicas (rf). A correlagdo
fenotipica ¢ utilizada para andise de trilha, devido ao fato de se expressar no campo permite a

tomada de decisdo pelo melhorista.
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Tabela 4. Correlacdo fenotipica entre caracteres avaliados em 7 gendtipos de algodoeiro colorido.

Caracteres Correlacio Altura1° R.Veg. R. Rep. AreaF. Botjes Flores Macas 30¢ Total Caroco Pluma
Altura rf -0,16" 0,83* 0,57 0,38™ 0,11™ -0,10™ -0,21™ -0,45™  -0,15™ -0,13" -0,15™
N° nos rf -0,46™  -0,69"  -0,54™ -0,49™ -0,12™ -0,21™ -0,21™  0,04™ 0,08" -0,02"
R. Veg. rf 0,67 0,55" 0,51™ 0,12 -0,32™ 0,09" 0,14™ 0,17" 0,08"
R. Rep. rf 0,52" 0,69 0,14 0,38™ -0,04™  -0,25™ -0,25" -0,26"
Area F. rf 0,18™ 0,73 -0,16™ 0,08" 0,49 0,43 0,62"
Botdes rf 0,16™ 0,19 0,61™ 0,03 0,07™ -0,15™
Flores rf -0,03™ 0,37" 0,60™ 0,56™ 0,71
Magas rf -0,26™  -0,73™ -0,76* -0,63"
30c rf 0,60™ 0,62" 0,43
Total rf 0,99%* 0,94%*
Carogo rf 0,90%*

** *. Significativo a 1 e 5% de probabilidade pelo teste t. Estimativas dos coeficientes de correlagdes fenotipica (rf) entre os caracteres: Altura = Altura da planta; Altura 1°=
Altura de inser¢@o do 1° ramo reprodutivo; R. Veg.= Numero de ramos vegetativos; R. Rep.= Numeros de ramos reprodutivos; Area F.= Area foliar; Botdes = Numero de

botdes; Flores= Numero de flores; Ma¢as= Numeros de magds; 30c= 30 capulhos; Total = Peso pluma e carogo; Carogo= Peso carogo; ¢ Pluma= Peso pluma.
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De acordo com os resultados apresentados na tabela, foi significativo para as seguintes
correlagdes: Altura x Ramo vegetativo (0,83); Mag¢a x Caroco (- 0,76); Produtividade (total) x
pluma (0,94); Produtividade x Carogo (0,99); e Carogo x Pluma (0,90). Os valores negativos
indicam que o ambiente favorece uma caracteristica em relagao a outra (CRUZ, REGAZZI ¢
CARNEIRO, 2014).

Assim, as correlagdes positivas mostram ser possivel obter ganhos ao selecionar uma
determinada caracteristica. Dessa forma, ¢ possivel notar que se pode obter ganhos na
produtividade ao selecionar carogo € pluma que possuem correlacdo positiva direta com
total, assim como existe a correlagao positiva indireta entre eles.

Segundo Cruz & Carneiro (2003), deve haver um certo cuidado quando um carater se
correlaciona positivamente com alguns e negativamente com outros, pois ao selecionar por
exemplo um que possui efeito direto positivo sobre uma determinada caracteristica, o
mesmo pode provocar mudangas indesejaveis em outros devido a correlagdo indireta
negativa.

Segundo Kang et al (1983), apesar das correlagdes indicarem as associagdes entre as
caracteristicas nao possibilita verificar as causas e efeitos, assim torna necessario a analise
de trilha porque ¢ possivel conhecer as influéncias dos caracteres morfoldgicos avaliados
sobre a produtividade. Desse modo, isso € possivel utilizando-se as correlagdes fenotipicas,
pois possuem a vantagem da possibilidade de manipulagdo pelo melhorista. A anélise de

trilha e seus resultados podem ser observados na tabela 5.

Tabela 5. Estimativas dos efeitos direto e indireto que envolveram o caractere principal
dependente produtividade algodao em carocgo (total) e as independentes, apenas que foram
significativas: peso do caroco e peso da pluma em 7 genotipos de algodao colorido da safra
2019/2020.

Efeito de associacao

Carater Caroco
Efeito Direto Sobre Produtividade 0,529
Efeito indireto — Altura 0,030
Efeito indireto — Altura 1° ramo reprodutivo -0,179
Efeito indireto — Ramos vegetativos 0,041
Efeito indireto — Ramos reprodutivos 0,239
Efeito indireto — Botoes 0,126
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Efeito indireto — Flores 0,008

Efeito indireto — Magas 0,005
Efeito indireto — 30c -0,014
Efeito indireto — Area foliar 0,262
Efeito indireto — Pluma 0,044
Total 0,933
Carater Pluma
Efeito Direto Sobre Produtividade -0,090
Efeito indireto — Altura -0,053
Efeito indireto — Altura 1° ramo reprodutivo -0,038
Efeito indireto — Ramos vegetativos -0,071
Efeito indireto — Ramos reprodutivos -0,202
Efeito indireto — Botoes -0,068
Efeito indireto — Flores 0,014
Efeito indireto — Magas 0,001
Efeito indireto — 30c 0,016
Efeito indireto — Carogo -0,257
Efeito indireto — Area foliar -0,053
Total -0,640
Efeito Residual 0,017
Coeficiente de determinacio 0,999

Segundo Cruz et al. (2014), estimativas para coeficiente igual ou superior a 0,70
representam bom ajuste entre a representacdo grafica das distdncias genéticas entre os
genotipos e sua matriz original.

Conforme a tabela 4, apenas o carrogo apresentou uma correlagdo relevante (0,529)
com a produtividade, levando em consideracdo a influéncia ambiental e magnitude
consideravel para maioria das caracteristicas agrondémicas (0,7). Santos et al. (2018),
considerou efeitos indiretos (0,455) e efeitos diretos de (0,560) em relagdao aos caracteres
avaliados no trabalho sobre produtividade, mesmo que a magnitude considerada para a maioria
das culturas seja acima de 0,7.

O caroco foi o caractere que apresentou maior efeito direto sobre o total (algoddo em
carogo), assim pode ser selecionado para obter ganhos. Os efeitos indiretos significativos foram

o efeito indireto positivo caroco x pluma (0,044) e indireto negativo carogo x macga (0,005),
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ambos ndo devem ser levados em consideracao pois apresentam magnitude muito baixa e nao
influenciardo negativamente ou positivamente de maneira relevante ao selecionar o carogo.

A pluma apresentou efeito significativo direto negativo sobre a produtividade (0,090),
no entanto a magnitude ¢ muito baixa, entao nao ¢ considerado.

Segundo Falconer (1987), as causas de uma correlagdo genética positiva de alta
magnitude ¢ determinada pelo pleiotropismo ou desequilibrio de ligagdo génica entre os
pares de caracteres porque assim favorecem a selecdo simultdnea de duas ou mais
caracteristicas pela selecao de apenas um. No entanto, a selecao de uma caracteristica pode
levar consigo outra indesejavel e ¢ importante salientar que as correlagdes dependem de

herdabilidade e fatores ambientais (FALCONER, 1987).
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5. CONCLUSAO

A selecdo direta do carogo pode proporcionar ganhos na produtividade (algodao em

€aroco).
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